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INTRODUÇÃO
A raça Nerole é uma raça de ovelhas originária da
região de Nerola, na Itália. Essa raça é conhecida por
sua adaptabilidade a diferentes condições ambientais,
resistência a doenças e excelente qualidade da carne.
O melhoramento genético é uma abordagem
importante para otimizar as características desejáveis
da raça e aumentar sua produtividade. Este artigo tem
como objetivo discutir o melhoramento genético da
raça Nerole, abordando as principais estratégias de
seleção e os avanços recentes nessa área.

METODOLOGIA
Este artigo baseia-se em uma revisão bibliográfica,
utilizando bases de dados como Scopus, PubMed e
Google Scholar. Foram selecionados artigos
científicos publicados nos últimos 10 anos em inglês
ou português, que abordavam o melhoramento
genético da raça Nerole.

RESUMO DE TEMA
O melhoramento genético da raça Nerole tem como
objetivo aprimorar características como o desempenho
produtivo, a qualidade da carne, a resistência a doenças
e a adaptabilidade. Dentre as estratégias utilizadas,
destacam-se a seleção genética, a utilização de
marcadores moleculares e a seleção assistida por
marcadores. A seleção genética visa identificar animais
com melhores características produtivas e reprodutivas,
utilizando informações genealógicas e fenotípicas. Já a
utilização de marcadores moleculares permite a
identificação de genes associados a
características de interesse, acelerando o processo de
seleção.

Além disso, a seleção assistida por marcadores
utiliza informações genéticas para predizer o
desempenho dos animais, permitindo a seleção de
indivíduos com maior potencial de melhoramento.
Avanços recentes na área incluem o
sequenciamento do genoma da raça Nerole, o que
possibilita a identificação de genes responsáveis
por características importantes.

CONSIDERAÇÕES FINAIS
O melhoramento genético da raça Nerole
desempenha um papel fundamental na otimização
das características desejáveis, como desempenho
produtivo, qualidade da carne e resistência a
doenças. As estratégias de seleção genética,
utilização de marcadores moleculares e seleção
assistida por marcadores são fundamentais para
alcançar esses objetivos. O sequenciamento do
genoma da raça Nerole oferece novas
oportunidades para identificar genes associados às
características de interesse, contribuindo para um
programa de melhoramento genético mais eficiente
e direcionado.
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